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® Résumé

Le séquencage du gene b du cytochrome mitochondrial est utilisé pour différencier trois espéces de thons : le
thon albacore (Thunnus albacares), le thon obése (Thunnus obesus) et le listao (Katsuwonus pelamis). Un
fragment 528 bp amplifié par PCR de 30 échantillons surgelés et un fragment 171 bp de 26 échantillons
appertisés des 3 especes sont analysés pour déterminer la variation et les positions intraspécifiques avec valeur
de diagnostic. Les sites polymorphes entre les espéces qui ne présentent pas de variation intraspécifique sont
I’objet d’un diagnostic. La distance génétique entre les séquences est calculée et un arbre phylogénétique est
construit, montrant que les séquences appartenant a la méme espéce se rassemblent. Le test Bootstrap de
confiance est utilisé pour déterminer la validation statistique de 1’assignation d’espece, permettant pour la
premiére fois une quantification de la certitude de cette assignation d’espéce. Les valeurs Bootstrap obtenues a
partir de ces résultats indiquent que le séquencage des fragments b du cytochrome permet une détermination
correcte avec une probabilité supérieure ou égale a 95%.



